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Resumen: El virus de gripe aviar representa actualmente un potencial agente pandémico,
cuyas mutaciones en proteinas especificas le confieren ventajas adaptativas, entre ellas la
capacidad de saltar la barrera de la especie y con esto, la transmisién a humanos. En México
se han identificado los subtipos HSN1, H5N2 y H5N3 en quienes se encontraron mutaciones
en proteinas especificas en las subunidades de la RNA polimerasa PB2 (L89V y A676T), PB1
(L13P), NP (N319K) que le confieren la capacidad de replicacién a menores temperaturas,
potenciar la patogenia en mamiferos, aumenta la actividad de la enzima RNA polimerasa, asi
como compensar la ausencia de otras mutaciones ya identificadas. Por otro lado, las mutaciones
enHA (1155Ty N186K)y NA (A46D) potencian la uniény replicacién en la célula hospedero
a menores temperaturas, evasidn del sistema inmune, asi como la unién a receptores humanos.
Se identificaron las mutaciones de los virus de influenza aviar del subtipo H5N 1 reportados
en la literatura cientifica, a partir de secuencias de proteinas obtenidas de la base de datos
Influenza virus database del National Center for Biotechnology Information (NCBI) y alineadas
en el programa Bioedit Sequence Alignment Editor para su andlisis en donde se encontré
un predominio de mutaciones en las subunidades PB2 y PB1 de la polimerasa, con algunas
mutaciones aisladas en las proteinas PA, NP, HA y NA.

Estos resultados son relevantes para comprender los factores determinantes de la infeccién en
humanos en subtipos de origen aviar aislados en México y pueden ayudar en la prediccién de
virus de influenza aviar con potencial zoonético. Del mismo modo, es posible idear estrategias
de control de brotes a partir de la identificacién de las mutaciones con gran impacto en
virus de influenza de alta patogenicidad y los cambios adaptativos que el virus de influenza
subtipo H5 desarrolle.

Palabras clave: Sutura media palatina 1, clasificacién de Angelieri 2, densidad ésea 3, unidades
Hounsfield 4, expansién maxilar 5.
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